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1| 4.8l 4.9 5 5.1 5.21 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7
2 4.9 o 5.1 5.21 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 581 574 568 5.6l 5.54 5.46 539 5.31 5.23 5.14 5006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98
3 5 o.1 5.21 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58  3.45
4 5.1 5.21 5.32 5.44 5.5 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.6l 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33
5/ 5.21 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.6l 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.8 574 5.68 5.61 554 5,46 539 531 523 5.14 5006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2
6| 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5,81 5.74 5.68 5.6l 95.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07
71 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 574 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94
8 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.8 574 568 5.61 554 546 5.39 5.3l 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 478 4.69 4.59 449 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81
9] 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68
10f 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 574 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.3l 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54
111 5.91 6.02 ©6.12 6.24 6.36 6.48 6.6l 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.8 574 568 5.61 554 546 539 531 523 5.14 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4
12| 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26
13] 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 574 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12
14] 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 514 500 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97
15 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.93 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82
16| 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 539 531 523 514 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74
171 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 587 581 574 568 561 554 546 539 531 523 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 459 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66
18] 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5,87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,20 2,12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98
19 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5
20 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 514 5006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43
21| 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.5 1.43 1.35
22 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 5.39 531 523 514 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28
23] 6.56 6.93 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 581 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21
24| 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15
25| 6.49  6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08
26| 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.8 574 568 5.61 554 5.46 539 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02
27 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96
28] 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.00 5.99 5,93 5.87 581 574 568 5.6l 5954 546 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9
29| 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 581 574 568 5H.61 554 546 5.39 531 523 5H.14 5.06 4.97 4.8 478 4.69 4.59 449 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85
30l 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79
311 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.7 568 5.61 554 546 5.39 5.31 523 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 0 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74
32| 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 561 554 546 539 531 523 5,14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69
33| 6.11  6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65
34 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.61 5.54 5,46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6
35 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95
36| 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2606 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5
370 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5,46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1. 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43
38| 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35
39| 5.74 5.68 5.61 5.94 5.46 5.39 5,31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22
40 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0
411 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0
42 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0
43 5.46  5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 0 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0
441 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0
45 95.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0
46 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0
471 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0
48| 95.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0
49 4.97  4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
50 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
51f 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
b2 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
53 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
54 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
b5 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
56| 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
57 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
58] 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
59 3.93  3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
60[ 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
61 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
62| 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
63| 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12  1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
64 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1. 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
65 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
66| 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
67| 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2606 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
68 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
69| 2.68 2.54 2.4 2,20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
701 2.54 2.4 226 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
71 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
72 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
731 2.12  1.97 1.82 1.74 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
741 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
751 1.82 1.74 1.66 1.98 .6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
76 1.74 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
771 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.955 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
78| 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
79 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
80| 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
81| 1.35 1.28 1.21 1l.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
82 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
83| 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
84 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
85 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
86| 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
87| 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
88 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
89| 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
90f 0.79 0.74 0.69 0.69 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
91 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
92 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
93| 0.695 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
94 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
95/ 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
96 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
971 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
98| 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
99 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
100 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
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6| 5.32 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5,81 5.74 5.68 5.6l 95.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07
71 5.44 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94
8 5.56 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.8 574 568 5.61 554 546 5.39 531 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 478 4.69 4.59 449 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81
9] 5.68 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68
10f 5.81 5.91 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.7 5.68 5.6 5.54 5.46 5.39 5.3l 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 0 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54
1117 5.91 6.02 ©6.12 6.24 6.36 6.48 6.6l 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 5.61 554 546 539 531 523 5.14 500 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4
12| 6.02 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.61 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26
13] 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12
14] 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 514 50060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97
15 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.93 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.61 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82
16| 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 539 531 523 514 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74
171 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 587 581 574 568 561 554 546 539 531 523 5,14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 459 4.49 438 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66
18] 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,20 2,12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98
19 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5
20 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 514 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 438 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43
21| 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.594 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.5 1.43 1.35
22 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 5.39 531 523 514 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28
23] 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21
24| 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15
25| 6.49  6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08
26| 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 5.61 554 5.46 539 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.7 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02
27 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96
28] 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5,87 581 574 568 5.6l 594 546 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9
29| 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 581 574 568 5H.61 554 546 5.39 531 523 5H.14 5.06 4.97 4.8 478 4.69 4.59 449 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85
30 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 523 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79
311 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 568 5.61 5,54 546 5.39 5.31 523 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74
32| 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 561 554 546 539 531 523 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69
33| 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65
34l 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.61 5.54 5,46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6
35 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95
36| 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5
370 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43
38| 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07  2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35
39| 5.74 5.68 5.61 5.94 5.46 5.39 5,31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22
40 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0
411 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0
42 95.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0
43 5.46  5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0
44 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0
45 95.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.050 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0
46 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0
471 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0
48| 95.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0
49 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
50 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.955 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
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13] 6.12 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.7 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.3l 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12
14] 6.24 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 5.14 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97
15 6.36 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.93 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 459 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,260 2.12 1.97 1.82
16| 6.48 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 539 531 523 514 5060 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74
171 6.61 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 581 574 568 561 554 546 539 531 523 514 506 4.97 4.8 4.78 4.69 459 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66
18] 6.74 6.71 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58
19 6.71 6.67 6.64 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5
20 6.67 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 5.4 539 531 523 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 438 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43
21| 6.64 6.6 6.96 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.2060 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 531 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.5 1.43 1.35
22 6.6 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 5.8 574 568 561 554 546 5.39 531 523 514 500 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28
23] 6.56 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5006 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21
24| 6.53 6.49 6.44 6.4 6.36 6.31 6.260 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5,93 5.87 5.81 5.74 568 5.6l 5.94 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15
25| 6.49  6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08
26| 6.44 6.4 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 574 5.68 5.61 554 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 506 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02
27 6.4 6.36 6.31 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.7 4.69 4.9 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 I.b 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96
28] 6.36 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 593 5.87 581 574 568 5.6l 554 5,46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9
29| 6.31 6.26 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.8 581 574 568 561 554 546 5.39 531 5,23 5H.14 5,06 4.97 4.8 478 4.69 4.59 449 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85
30 6.20 6.21 6.16 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6 5.94 5.46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 I.b 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79
311 6.21 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 568 5.61 5,54 546 5.39 5.31 523 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 0 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74
32| 6.16 6.11 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 568 561 554 546 539 531 523 5,14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69
33| 6.11 6.05 95.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65
34 6.05 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5,68 5.61 5.54 5,46 5.39 5.31 5,23 o5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6
35 5.99 5.93 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95
36| 5.93 5.87 5.81 5,74 5.68 5.6l 5.94 5.46 5.39 5,31 95.23 5.14 5,06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5
370 5.87 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5,46 5.39 5.31 5,23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43
38| 5.81 5.74 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35
39] 5.74 5.68 5.61 5.94 5.46 5.39 5,31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22
40 5.68 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0
411 5.61 5.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.38 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0
42 95.54 5.46 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0
43 5.46  5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0
441 5.39 5.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0
45 95.31 5.23 5.14 5.06 4.97 4.8 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.050 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0
46 5.23 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0
471 5.14 5.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0
48| 95.06 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,206 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0
49 4.97 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
50 4.88 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
51f 4.78 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
b2 4.69 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
53 4.59 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
54 4.49 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.98 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
b5 4.38 4.27 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
56| 4.27 4.16 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
57 4.16 4.05 3.93 3.8l 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
58] 4.05 3.93 3.81 3.7 3.58 3.45  3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
59 3.93  3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.955 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
60[ 3.81 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
61 3.7 3.58 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2606 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
62| 3.98 3.45 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
63| 3.45 3.33 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
64| 3.33 3.2 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.260 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1. 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
65 3.2  3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
66| 3.07 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2,26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
67| 2.94 2.81 2.68 2.54 2.4 2.2606 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
68 2.81 2.68 2.54 2.4 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
69| 2.68 2.54 2.4 2,20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
701 2.54 2.4 226 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
71 2.4 2.20 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
72 2.26 2.12 1.97 1.82 1.74 1.66 1.38 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
731 2.12  1.97 1.82 1.74 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
74 1.97 1.82 1.74 1.66 1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
751 1.82 1.74 1.66 1.98 1.6 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
76 1.74 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
771 1.66  1.58 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
78| 1.58 1.5 1.43 1.3 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
79 1.5 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
80| 1.43 1.35 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.955 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
81| 1.35 1.28 1.21 1l.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
82 1.28 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
83| 1.21 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.7 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
84 1.15 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
85 1.08 1.02 0.96 0.9 0.8 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
86| 1.02 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
87| 0.96 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
88 0.9 0.8 0.7 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
89| 0.85 0.79 0.74 0.69 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
90f 0.79 0.74 0.69 0.69 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
91| 0.74 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
92 0.69 0.65 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
93| 0.65 0.6 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
94 0.6 0.55 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
95/ 0.95 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
96 0.5 0.43 0.35 0.22 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
971 <ns1:XMLFault xmlns:ns1="http://cxf.apache.org/bindings/xformat"><ns1:faultstring xmlns:ns1="http://cxf.apache.org/bindings/xformat">java.lang.OutOfMemoryError: Java heap space</ns1:faultstring></ns1:XMLFault>